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2.11.21: Falle: 247°129’785 , Todesfalle: S5Smio in 7 Kontinenten
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Wie kommt es zur Mutation von SARS-CoV-2? University of

Zurich™
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Banerjee et al 2021, Trends in Microbiology
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SARS-CoV-2 Variants of Concern- Spike proteins U™ University of
Zurich™
Alpha Beta Gamma Delta
B.1.1.7 #:B.1.351 W P1 #:B.1.526 W:B.1.427  @WB1.429 WEB.1.617
Discovered: Discovered: Discovered: Discovered: Discovered: Discovered: Discovered:
Dec. 14 2020 Dec. 18 2020 Dec. 4 2020 Nov. 2020 Dec. 2020 Nov. 2020 Oct. 2020

Was sind ,Variants of Concern” (VoC)?
Varianten, die Experten Sorge bereiten:
ansteckender als die urspringliche
Form von Sars-CoV-2

* Topview

-

As of May 2021 . .
lllustration by Emily Taylor Created with BioRender.com
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SARS-CoV-2 Phylogenie- weltweit

Phylogeny
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Zeitachse von Januar 2020 bis Oktober 2021

v

-> Keine Genotypisierungen in der Diagnostik, Surveillance Sequencing

www.nextstrain.org
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Welche Folgen haben die Mutationen flr uns? University of

Zurich™

@ Increased viral shedding

SARS-CoV-2 passes from person to

person via droplets and aerosols that are -
'shed' when someone breathes, speaks,
coughs or sneezes. A variant of concern
could increase the amount of virus that
someone sheds, increasing the likelihood
of passing on the infection.

@ Increased binding to
host receptor

SARS-CoV-2 infects us by binding

(\ \\to a receptor, called the ACE2

. l¥eceptor, on cells in our
'rgspiratory tract. A variant of

concern might bind to ACE2

better, increasing the ability of a

virus to infect our cells.

\.

@ Increased contagious window.

An individual is infectious while the virus is
replicating in the upper respiratory tract. A
variant of concern could increase in the length of
time that the virus replicates, thereby increasing
the contagious window. The longer someone is
contagious, the more chances they have to pass
on the infection to someone else.

@ Increased environmental stability

Fomite transmission occurs when someone gets infected
with SARS-CoV-2 after touching a surface or object
contaminated with the virus. A variant of concern may survive
longer on surfaces. Importantly, increased environmental
stability may also include prolonged survival of the virus in
aerosols and droplets.

Illustrations by Emily Taylor
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Wie gut sind wir vor einer Reinfektion geschitzt?
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. . . . Institute of Medical Virology
Welche Auswirkungen haben die neuen Varianten des COVID-19-Virus
dia ) University of
Zurich™
auf Impfstoffe?
Alpha Beta Gamma Delta
#:B.1.1.7 #:B.1.351 A P1 #:B.1.526 W:B.1.427  WB.1.429 WEBI1617
Discovered: Discovered: Discovered: Discovered: Discovered: Discovered: Discovered:
Dec. 14 2020 Dec. 18 2020 Dec. 4 2020 Nov. 2020 Dec. 2020 Nov. 2020 Oct. 2020

Alpha (17 Mutationen)
Erhohte Infektiositat (Bindung an ACE2 receptor (N501Y))
Kein Einfluss auf Schutz (CPT oder Impfung)

Beta, Gamma, Delta
Etwas reduzierter Schutz, dennoch wirksam!

Die COVID-19-Impfstoffe, bereits zugelassen sind, |6sen eine eine breite Immunreaktion aus, an der
eine Reihe von Antikérpern und Zellen beteiligt sind.
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Welche Auswirkungen haben die neuen Varianten des COVID-19-Virus institute of Medical Virology

auf SARS-CoV-2 Therapien?

auf Remdesivir (inhibiert RNA abhangige RNA Polymerase): keine
auf monoklonale Antikérper:

REGENERON Casirivimab plus Imdevimab:

Dies sind rekombinante humane mAbs, die an nicht Uberlappende Epitope des Spike-Proteins RBD von
SARS-CoV-2 binden.

XEVUDY -Sotrovimab:
Dieser mAb wurde urspringlich im Jahr 2003 bei einem SARS-CoV-Uberlebenden identifiziert.

Er zielt auf ein Epitop in der RBD des Spike-Proteins, das zwischen SARS-CoV und SARS-CoV-2 konserviert
ist.
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Wie kénnen wir COVID-19 weitere Varianten verhindern? nstitute ot Wledical Virology

Verbreitung verhindern!

* Impfungen
e Test-Trace-Isolate-Quarantine
e Systematische schnelle Erfassung einer potentiellen VoC

* Maskenpflicht
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Take home message |

Das Aufkommen neuer Virusvarianten ist nichts Ungewohnliches:

« zufallige Veranderung der viralen RNA bei der Replikation
e die meisten solcher Mutationen sind bedeutungslos
e vorteilhaft fir das Virus -> setzen sich durch

e evolutionare Strategie: schnelle Anpassung and Umwelt und Wirt

https://www.cdc.gov/coronavirus/2019-ncov/variants/variant-info.html
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Viren – so auch der SARS-CoV-2-Erreger – verändern bei der Replikation immer wieder zufällig ihr Erbgut. 


Institute of Medical Virology

University of

Take home message |l \
Zurich™

* Wir sind mit einer Impfung vor den aktuell zirkulierenden Varianten geschitzt

* \Wir sollten weiterhin alles daransetzen die Pandemie einzudammen
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Viren – so auch der SARS-CoV-2-Erreger – verändern bei der Replikation immer wieder zufällig ihr Erbgut. 
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SARS-CoV-2 Phylogenie

University of
Zurich™

Clade A
I 201 (2ipha, v1) [ 204

B 214 (Dets) I 208

B 21 (Delta) H 200

H 2u(Detta) I 20e(evn)
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www.nextstrain.org
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