
NGS = Next-Generation-Sequencing; TMB = Tumormutationslast; MSI = Mikrosatelliteninstabilität 
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Personalisierte Therapie durch 
umfassendes genomisches 
Tumorprofiling

Treffen Sie die bestmögliche Entscheidung für Ihre Patienten 
Die regelmässige Aktualisierung der analysierten Gene ermöglicht die Abdeckung 
neuester klinisch relevanter Mutationen.10 Nutzen Sie FoundationOne®CDx, um 
Ihre Patienten für eine zielgerichtete Therapie zu qualifizieren.1

Das Verständnis von Krebs entwickelt sich stetig weiter – unsere Diagnostik auch 
FoundationOne®CDx bietet eine umfassende Analyse des Tumorgenoms,  
welche eine Vielzahl von klinisch relevanten Mutationen abdeckt1–7

Wesentliche Unterschiede zu FoundationOne® Gemeinsamkeiten mit FoundationOne®

NEU Jetzt verfügbar

Companion Diagnostics (CDx)
Umfangreiche analytische  
und klinische Validierung 
anhand von 6 300 Proben8,9

DNA-Sequenzierung mit  
NGS-Technologie 
Abdeckung einer Vielzahl von 
klinisch relevanten Mutationen.1–7  
Messung von TMB- und MSI-
Status mit hoher Präzision1

Strukturierter,  
ausführlicher Bericht 
Umfasst von Swissmedic 
zugelassene Therapieoptionen 
sowie relevante Literatur und 
mögliche klinische Studien

Umfassendes Tumorprofiling
Analyse genetischer Altera
tionen von 324 bekannten 
tumorassoziierten Genen1

Aktualisierte 
GEN-LISTE



Foundation Medicine® und FoundationOne® sind eingetragene Marken von Foundation Medicine, Inc. Als Lizenznehmer der Foundation Medicine® 
Dienstleistungen ausserhalb der USA hat Roche die Erbringung dieser Dienstleistungen in der Schweiz an das UniversitätsSpital Zürich lizenziert.

Roche Pharma (Schweiz) AG, 4153 Reinach

FoundationOne®CDx
Therapierelevante Erkenntnisse in einem übersichtlichen Bericht 
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Weitere Informationen finden Sie auf www.foundationmedicine.ch. Um FoundationOne®CDx für Ihre Patienten zu bestellen,  
nutzen Sie bitte das neue Bestellformular auf www.pathologie.usz.ch/fone-cdx.aspx.
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See more – do more

1.	� Genomsignaturen 
TMB- und MSI-Status ermöglichen 
fundierte Entscheidungen zum 
Einsatz von Immuntherapien11–14 

2. 	� Genveränderungen 
Analysiert klinisch relevante 
Mutationen in 324 bekannten 
tumorassoziierten Genen1 

3. 	� Relevante negative Ergebnisse 
Sequenzierte Gene, die im Tumortyp 
häufig mutiert sind, aber in dieser 
Biopsie nicht gefunden wurden 

4. 	� Von Swissmedic zugelassene 
Therapien  
entsprechend des Tumorprofils  
Ihres Patienten 

5. 	� Klinische Studien 
Mögliche relevante Studien, für die 
Ihre Patienten entsprechend ihres 
Tumorprofils infrage kommen 

6. 	� Weitere gefundene Mutationen,  
die nicht gezielt mit einer personali-
sierten Therapie behandelt werden 
können. Um mit Sicherheit die 
bestmögliche Therapieentscheidung 
treffen zu können


